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1. Einleitung

Die Teilnahme an Laborvergleichsuntersuchungen (LVU) bzw. Eignungspriifun-
gen (PT) ist ein wunverzichtbares Element flir das Qualitats-Manage-
ment-System eines jeden, mit der Untersuchung von Lebensmitteln, Futter-
mitteln, kosmetischen Mitteln und Bedarfsgegenstanden befassten Labors.
Die Durchfihrung wvon Laborvergleichsuntersuchungen ermdglicht den teil-
nehmenden Laboren die eigene analytische Kompetenz unter realen Bedingun-
gen nachzuweisen. Gleichzeitig erhalten sie wertvolle Daten fir die er-
forderliche Verifizierung oder Validierung der durchgefiihrten Untersu-
chungsmethode [1, 5].

Das Ziel wvon DLA 1ist es, LVU fir ausgesuchte Parameter 1in praxis-
relevanten Konzentrationen und Matrices anzubieten.

Durchfiihrung und Auswertung der vorliegenden Laborvergleichsuntersuchung
erfolgten nach den technischen Anforderungen der DIN EN ISO/IEC 17043
(2010) und DIN ISO 13528-2009 bzw. ISO 13528-2015 [2, 3].

2. Durchfihrung

2.1 Untersuchungsmaterial

Bei dem Untersuchungsmaterial handelt es sich um 5 verschiedene Mischun-
gen handelstblicher Lebensmittel- und/oder Futtermittelproben mit zuge-
mischten GVO-Referenzmaterialien von Europaischen und US-Amerikanischen
Anbietern (s. Tabelle 1). Die Rohstoffe wurden zerkleinert, gesiebt (mesh
<500 pm bis <1,5 mm), gemischt und homogenisiert. Die Zusammensetzung ist
Tabelle 1 zu entnehmen.

Vor dem Homogenisieren wurden Microtracer-Partikel fiir die Uberpriifung
der Mischungshomogenitédt zugegeben. Nach dem Homogenisieren wurden wah-
rend der Abfullung Aliquote fir die Microtracer-Analyse entnommen (s.
2.1.1).

Die Proben wurden nach dem Homogenisieren 2zu Portionen von ca. 10 g in
metallisierte PET-Folienbeutel abgeftullt.
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Tabelle 1: Zusammensetzung der DLA-Proben
DLA- Zutaten (pro 100 g) GVO-Elemente *
Probe
1 Weizenmehl Typ 550 (89,9 qg) _
Zutaten: Weizen
Néhrwertangaben pro 100 g:
Fett 1,1 g, Kohlenhydrate 71 g, EiweiB 9,8 g
Zuckerriben-Melasse (9,6 qg) -
Zutaten: Zuckerriibenmelasse
H7-1 Zuckerribe (0,50 g) CP4-EPSPS, p-FMV
Referenzmaterial: 100% GVO-Zuckerribensamen
2 Weizenmehl Typ 550 (89,9 qg) -
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
Fett 1,1 g, Kohlenhydrate 71 g, EiweiB 9,8 g
Raps-Pellets (9,6 qg) -
Zutaten: Raps (Pressriuckstand)
GT73/RT73 Raps (O, 50 g) CP4-EPSPS, p-FMV
Referenzmaterial: 100% GVO-Raps (* unerwartete Amplifizierung
beobachtet fir: p-35S + t-NOS)
3 Weizenmehl Typ 550 (90,0 qg) -
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
Fett 1,1 g, Kohlenhydrate 71 g, EiweiB 9,8 g
Zuckerriben-Melasse (10,0 qg) -
Zutaten: Zuckerriibenmelasse
4 Weizenmehl Typ 550 (89,9 g) -
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
Fett 1,1 g, Kohlenhydrate 71 g, EiweiB 9,8 g
Kartoffelpulver (9,8 g) -
Zutaten: Kartoffeln, E471, E304, E223, E100
Nahrwertangaben pro 100 g:
Fett 0,6 g, Kohlenhydrate 76 g, EiweiB 8,3 g
Amflora EH92-527-1 (0,22 q) gbss, p-NOS-nptII, t-NOS
Referenzmaterial: 100% GVO-Kartoffel
5 Weizenmehl Typ 550 (90,0 qg) -
Zutaten: Weizen
Nahrwertangaben pro 100 g:
Fett 1,1 g, Kohlenhydrate 71 g, EiweiR 9,8 g
Kartoffelpulver (10,0 qg) -
Zutaten: Kartoffeln, E471, E304, E223, E100
Néhrwertangaben pro 100 g:
Fett 0,6 g, Kohlenhydrate 76 g, EiweiB 8,3 g
* nach GMO Database [28] and BVL-Screening Liste [26]

Hinweis: Die metrologische Riickfithrung von

Temperatur, Masse und Volumen bei der Herstellung der

LVU-Proben wird mittels DAkkS-kalibrierter Referenzmaterialien gewdhrleistet.
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2.1.1 Homogenitdt

Die Mischungshomogenitdt wvor der Abfillung wurde in 8-fach Bestimmung
mittels Microtracer-Analyse untersucht. Es handelt sich um eine normierte
Methode, die Bestandteil des internationalen GMP-Zertifizierungssystems
flir Futtermittel ist [14]. Vor der Mischung werden mit Farbstoff be-
schichtete Eisenpartikel in pm-GroRe zur Probe gegeben und die Partikel-
zahl wird nach der Homogenisierung in entnommenen Aliquoten bestimmt. Die
Bewertung der Mischungshomogenitat erfolgt auf Grundlage der Poissonver-
teilung anhand des chi-Quadrat-Tests und auf Grundlage der Normalvertei-
lung anhand des HorRat-Wertes. Fir die Beurteilung nach Poisson: Eine
Wahrscheinlichkeit von 2 5% ist gleichzusetzen mit einer guten homogenen
Mischung und von 2 25% mit einer exzellenten Mischung [14, 15].

Fiir die Beurteilung nach der Normalverteilung: Nach [17] sind die HorRat-
Werte zwischen 0,3 und 1,3 unter Wiederholbedingungen (Messungen inner-
halb des Labors) zu akzeptieren. Die Microtracer-Analyse der vorliegenden
LVU-Proben 1 - 5 hat eine Wahrscheinlichkeit wvon 92%, 99%, 98%, 94% bzw.
74% ergeben. Die Partikel-Ergebnisse wurden zusatzlich in Konzentrationen
umgerechnet, statistisch als Normalverteilung ausgewertet und mit der
Standardabweichung nach Horwitz verglichen. Es wurden HorRat-Werte von
0,71, 0,57, 0,55, 0,73 bzw. 0,90 erhalten. Die Ergebnisse der Microtra-
cer-Analyse sind in der Dokumentation angegeben.

2.1.2 Stabilitdt

Eine Wasseraktivitat (ay) von < 0,5 ist ein wichtiger Faktor um die Sta-
bilitat von trockenen und getrockneten Produkten wadhrend der Lagerung zu
gewéhrleisten, optimale Bedingungen fir die Lagerung ist der ay-Wert-Be-
reich von 0,15 - 0,3, in diesem Bereich ist die geringstmdgliche Degrada-
tionsrate zu erwarten [16].

Die Erfahrungen mit diversen DLA-Referenzmaterialien zeigen bei ver-
gleichbarer Matrix und Wasseraktivitat (ayz-Wert < 0,5) eine gute Haltbar-
keit der Probe und Lagerstabilitat gegeniiber mikrobiellem Verderb und be-
ziglich des Gehalts an den EP-Parametern.

Der ay-Wert der EP-Proben lag bei 0,54 - 0,55 (25°C). Trotz des leicht
erhdhten ay-Werts kann die Stabilitdt des Probenmaterials wahrend des Un-
tersuchungszeitraums unter den angegebenen Lagerbedingungen als gewahr-
leistet angesehen werden, da bei Werten < 0,6 praktisch kein mikrobielles
Wachstum auftritt [16].



Dezember 2019 DLA 34/2019 - GVO-Screening II (qualitativ)

2.2 Probenversand und Informationen zur Untersuchung

An jeden Teilnehmer wurden in der 35. Kalenderwoche 2019 je eine Portion
der Untersuchungsmaterialien Proben 1 bis 5 verschickt. Die Untersu-
chungsverfahren wurden freigestellt. Die Untersuchungen waren durchzufiih-
ren bis spatestens 11. Oktober 2019.

Mit dem Proben-Anschreiben wurden den Teilnehmern u.a. nachstehende In-
formationen mitgeteilt:

DLA 34/2019 - GVO-Screening ITI (qualitativ) : 5 Proben mit
positiv/negativ Gehalten an GVO-Kartoffeln Amflora (EH92-527-1), GVO-
Raps (GT73, MON88302) und GVO-Zuckerriiben (H7-1)

Es handelt sich um finf unterschiedliche Proben mit méglichen Gehalten
an den genannten Parametern. Die Ergebnisangabe und Auswertung erfolgt
rein qualitativ (positiv/negativ). Es kénnen die Ergebnisse der
spezifischen Sequenzen, der Screening-Sequenzen sowie weltere angegeben
werden.

Bitte beachten Sie die beiliegenden Informationen zur Eignungsprifung.
(siehe Dokumentation unter Punkt 5.3 EP-Informationen)

2.3 Ergebnisiibermittlung

Die Ergebnisabgabe erfolgte einheitlich auf, an die Teilnehmer versandten
Ubermittlungsbdgen bzw. -dateien. Zur Auswertung kamen die Ergebnisse als
positiv/negativ Angaben fir die Analyten.

Abgefragt und dokumentiert wurden die o.g. Ergebnisse sowie Angaben zu
den Testmethoden wie Spezifitdten, Testkit-Hersteller und Stichpunkte zur
Durchfihrung der Methoden.

Falls Teilnehmer mehrere Ergebnisse fiir denselben Parameter abgegeben ha-
ben, die mit unterschiedlichen Methoden erhalten wurden, wurden diese Er-
gebnisse mit derselben Auswertenummer mit einem Buchstaben als Suffix un-
ter Angabe der jeweiligen Methode ausgewertet.

Alle 15 Teilnehmer haben Ergebnisse abgegeben.
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3. Qualitative Auswertung

Die Auswertung der GVO-Screening Laborvergleichsuntersuchung erfolgte
ausschlieBlich gqualitativ.

Im Ergebnisteil werden die Ergebnisse getrennt nach den Jjeweiligen Para-
metern p-35S, t-NOS, p-FMV, p-NOS / nptII und CTP2-CP4 EPSPS sowie GVO-
Kartoffeln Amflora (EH92-527-1), GVO-Raps (GT73,MON88302) und GVO-Zucker-
riben (H7-1) und andere DNA fir die 5 LVU-Proben in einer Tabelle darge-
stellt.

3.1 Ubereinstimmung mit Konsenswerten der Teilnehmer

Die qualitative Bewertung der Ergebnisse jedes Teilnehmers erfolgte an-
hand der Ubereinstimmung der angegebenen Ergebnisse (positiv oder nega-
tiv) mit dem Konsenswert der Teilnehmer. Ein Konsenswert wird festge-
stellt sofern 2 75 % positive oder negative Ergebnisse fiir einen Parame-
ter vorliegen.

Die Bewertung erfolgt in der Form, dass die Anzahl Ubereinstimmender Er-
gebnisse gefolgt von der Anzahl an Proben, flir die ein Konsenswert erhal-
ten wurde, angegeben wird. Dahinter wird in Klammern die Ubereinstimmung
als Prozentsatz ausgedrickt.

3.2 Ubereinstimmung mit Dotierungen der Proben

Die qualitative Bewertung der Ergebnisse jedes Teilnehmers erfolgte an-
hand der Ubereinstimmung der angegebenen Ergebnisse (positiv oder nega-
tiv) mit den Dotierungen der funf LVU-Proben mit GVO-haltigen Zutaten
(vgl. Tab. 1).

Hierzu wird die Anzahl Ubereinstimmender Ergebnisse gefolgt von der An-
zahl an Proben angegeben. Dahinter wird in Klammern die Ubereinstimmung
als Prozentsatz ausgedriickt angegeben.
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4. Ergebnisse

Alle folgenden Tabellen sind anonymisiert. Den teilnehmenden Laboratorien

wird mit dem Versand dieser Auswertung ihre individuelle Auswertenummer
mitgeteilt.

Die Ergebnisse der Teilnehmer und die Bewertung sind tabellarisch folgen-
dermalen aufgefihrt:

Auswerte- | Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4 | Qualitative | Qualitative | Methode Hinweis

nummer Bewertung | Bewertung
T T

mit K ten mit Dotil

pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg

Probe 1 | Probe 2 | Probe 3 | Probe 4

/Anzahl positiv

Anzahl negativ

Prozent positiv

Prozent negativ

Konsenswert

Dotierung
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4.1 Vergleichsuntersuchung GVO

4.1.1 Ergebnisse: p-35S-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
p-35S pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg '“mi( K'ons;nmmn '"'Lm.n Doﬁ'emnge"
1 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
2 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
3 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
4 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
5 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
6 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
7 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
8 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
9 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
10 negativ positiv negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
11 negativ positiv negativ positiv negativ 3/4 (75%) 3/4 (75%)
12 negativ positiv negativ positiv negativ 3/4 (75%) 3/4 (75%)
13 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
14 negativ positiv negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
15 negativ negativ negativ negativ negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 4 0 2 0
Anzahl negativ 15 11 15 13 15
Prozent positiv 0 27 0 13 0
Prozent negativ 100 73 100 87 100
Konsenswert negativ keiner negativ negativ negativ
Dotierung negativ * negativ negativ negativ

*GT73 Raps unerwartete Amplifizierung beobachtet fiir: p-35S + t-NOS (BVL 2015)

Anmerkung:

Es wurden fir die Proben 1, 3, 4 und 5 Konsenswerte mit Jje dreimal 100%
und einmal 87% negativen Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte ste-
hen in Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotierun-
gen) .

Fir Probe 2 wurde kein Konsenswert von 275% positiven oder negativen Er-
gebnissen erhalten. Der unerwartete Nachweis von p-35S in GT73-Raps Refe-
renzmaterial wurde vom BVL beschrieben [26].
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4.1.2 Ergebnisse: t-NOS-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
t-NOS pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ':it K'ons'enswenen rhmn Doﬁ'eru"gen
1 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
2 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
3 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
4 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
5 negativ negativ negativ negativ negativ 3/4 (75%) 3/4 (75%)
6 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
7 negativ positiv negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
8 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
9 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
10 negativ positiv negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
11 negativ positiv negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
12 negativ positiv negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
13 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
14 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
15 negativ negativ negativ positiv negativ 4/4 (100%) 4/4 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 0 4 0 14 0
Anzahl negativ 15 11 15 1 15
Prozent positiv 0 27 0 93 0
Prozent negativ 100 73 100 7 100
Konsenswert negativ keiner negativ positiv negativ
Dotierung negativ * negativ positiv negativ

* GT73 Raps unerwartete Amplifizierung beobachtet fiir: p-35S + t-NOS (BVL 2015)

Anmerkung:

Es wurden fir die Proben 1, 3, 4 und 5 Konsenswerte mit Jje dreimal 100%
negativen und einmal 93% positiven Ergebnissen festgestellt. Die Konsens-
werte stehen in Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten
(Dotierungen) .

Fiir Probe 2 wurde kein Konsenswert von 275% positiven oder negativen Er-
gebnissen erhalten. Der unerwartete Nachweis von t-NOS in GT73-Raps Refe-
renzmaterial wurde vom BVL beschrieben [26].
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4.1.3 Ergebnisse: p-FMV-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
p-FMV pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ':i‘ K;)"s;nsmnen rumn Doﬁ'eru"gen
1 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
6 - - - - -
7 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
8 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
1" positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 13 13 0 0 0
Anzahl negativ 0 0 13 13 13
Prozent positiv 100 100 0 0 0
Prozent negativ 0 0 100 100 100
Konsenswert positiv positiv negativ negativ negativ
Dotierung positiv positiv negativ negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden fir alle Proben Konsenswerte mit 100% positiven bzw. negativen
Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte stehen in Ubereinstimmung mit
der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotierungen).
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4.1.4 Ergebnisse: p-NOS / nptII Screening Sequenz (en)

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
p-NOS / nptll pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ':i‘ K'ons;nswmen rumn Doﬁ'eru"gen
1 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 - R - - -
3 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 negativ negativ negativ negativ negativ 4/5 (80%) 4/5 (80%)
6 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 - R - - -
8 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5

Anzahl positiv 0 0 0 11 0

Anzahl negativ 12 12 12 1 12

Prozent positiv 0 0 0 92 0

Prozent negativ 100 100 100 8 100

Konsenswert negativ negativ negativ positiv negativ

Dotierung negativ negativ negativ positiv negativ

Anmerkung:

Fir alle Proben wurden Konsenswerte von viermal 100% negativen und einmal
92% positiven Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse
stehen in qualitativer Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen
Zutaten (Dotierungen).
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4.1.5 Ergebnisse: CTP2-CP4 EPSPS-Screening-Sequenz

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
CP4 EPSPS pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ':i‘ K;)"s;nsmnen rhmn Doﬁ'eru"gen
1 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 - - - - -
3 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
4 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 - - - - -
6 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
7 R - - -
8 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
1 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
13 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 positiv positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 - - - - -

Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5

Anzahl positiv 11 11 0 0 0
Anzahl negativ 0 0 11 1 11
Prozent positiv 100 100 0 0 0
Prozent negativ 0 0 100 100 100
Konsenswert positiv positiv negativ negativ negativ
Dotierung positiv positiv negativ negativ negativ
Anmerkung:

Es wurden fir alle 5 Proben Konsenswerte mit 100% positiven bzw. negati-
ven Ergebnissen festgestellt. Die Konsenswerte stehen in Ubereinstimmung
mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotierungen).
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4.1.6 Ergebnisse: GVO-Zuckerriibe H7-1

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
H7-1 pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg L:it K;,"s;nsmnen r‘:’m Doti‘eru"gen
1 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 - - - - -
4 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 - - - - -
6 positiv - negativ - - 2/2 (100%) 2/2 (100%)
7 - - - - -
8 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 - - - - -
14 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 positiv negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5
Anzahl positiv 10 0 0 0 0
Anzahl negativ 0 9 10 9 9
Prozent positiv 100 0 0 0 0
Prozent negativ 0 100 100 100 100
Konsenswert positiv negativ negativ negativ negativ
Dotierung positiv negativ negativ negativ negativ
Anmerkung:

Fir alle Proben wurden Konsenswerte von 100% positiven bzw. negativen Er-
gebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen in quali-
tativer Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) .
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4.1.7 Ergebnisse: GVO-Kartoffel Amflora

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
Amflora pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg '"m“ K.ons.ensmnen LLm't ,._.,oﬁ.emngen

1 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 - - - - -

4 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 - - - - -

6 - R - - -

7 - - - - -

8 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - positiv negativ 2/2 (100%) 2/2 (100%)
13 - - - - -
14 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 negativ negativ negativ positiv negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)

Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5

Anzahl positiv 0 0 0 10 0
Anzahl negativ 9 9 9 0 10
Prozent positiv 0 0 0 100 0
Prozent negativ 100 100 100 0 100
Konsenswert negativ negativ negativ positiv negativ
Dotierung negativ negativ negativ positiv negativ
Anmerkung:

Fir alle Proben wurden Konsenswerte von 100% positiven bzw. negativen Er-
gebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen in quali-
tativer Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) .



Dezember 2019 DLA 34/2019 - GVO-Screening II (qualitativ)

4.1.8 Ergebnisse: GVO-Raps GT73/RT73

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 | Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
GT73/RT73 pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ‘:i‘ K.ons;nsmnen rumn Doﬁ.eru"gen

1 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 - - - - -
4 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 - - R - -
6 - positiv negativ - - 2/2 (100%) 2/2 (100%)
7 - - - - -
8 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 negativ positiv negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 | Probe §
Anzahl positiv 0 11 0 0 0
Anzahl negativ 10 0 11 10 10
Prozent positiv 0 100 0 0 0
Prozent negativ 100 0 100 100 100
Konsenswert negativ positiv negativ negativ negativ
Dotierung negativ positiv negativ negativ negativ

Anmerkung:

Fir alle Proben wurden Konsenswerte von 100% positiven bzw. negativen Er-
gebnissen festgestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen in quali-
tativer Ubereinstimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotie-
rungen) .
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4.1.9 Ergebnisse: GVO-Raps MON88302

Qualitative Auswertung der Ergebnisse

Auswerte- Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Qualitative | Qualitative Hinweis
nummer Bewertung | Bewertung
MONB88302 pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg ':it K'ons'enswenen rumn Doﬁ'eru"gen
1 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
2 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
3 - - - - -
4 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
5 - - - - -
6 - negativ negativ - - 2/2 (100%) 2/2 (100%)
7 - - - - -
8 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
9 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
10 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
11 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
12 - - - - -
13 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
14 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
15 negativ negativ negativ negativ negativ 5/5 (100%) 5/5 (100%)
Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5

Anzahl positiv 0 0 0 0 0

Anzahl negativ 10 11 11 10 10

Prozent positiv 0 0 0 0 0

Prozent negativ 100 100 100 100 100

Konsenswert negativ negativ negativ negativ negativ

Dotierung negativ negativ negativ negativ negativ

Anmerkung:

Fir alle Proben wurden Konsenswerte von 100% negativen Ergebnissen fest-
gestellt. Die Konsenswerte der Ergebnisse stehen in qualitativer Uberein-
stimmung mit der Zugabe der GVO-haltigen Zutaten (Dotierungen).

GVO-Raps MON88302 wurde nicht zugesetzt.
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4.1.10 Ergebnisse: Weitere Parameter (DNA)

Qualitative Ergebnisse ohne Bewertung

Auswerte- | Parameter| Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Hinweis
nummer
weitere DNA| pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg
1 cry1Ab/Ac negativ negativ negativ negativ negativ
1 PAT negativ negativ negativ negativ negativ
1 p-35S-PAT negativ negativ negativ negativ negativ
1 BAR negativ negativ negativ negativ negativ
1 p-NOS negativ negativ negativ positiv negativ
Canola Cruci-
2 ferinA  target  negativ positiv negativ negativ negativ
(CrucA)
Sugarbeet
2 GlutamaseA positiv negativ negativ negativ negativ
target (GIuA)
Potato UGPase . . . " "
2 target negativ negativ negativ positiv positiv
pat target negativ negativ negativ negativ negativ
CrylAb/Ac tar- . . . . .
get negativ negativ negativ negativ negativ
Chloroplasten-
Leu-tRNA-
6 Gensequenz positiv positiv positiv positiv positiv
(Plant-Kontrol-
le)
6 Weizen-Refe- iti it it iti it
renzgen positiv positiv positiv positiv positiv
6 Kartoffel Refe- ti ti ti iti iti
renzgen negativ negativ negativ positiv positiv
Brassicaceae
6 (Raps) Refe-| negativ positiv negativ negativ negativ
renzgen
6 Zuckerrube iti ti ti ti ti
Referenzgen positiv negativ negativ negativ negativ
6 bar negativ negativ negativ negativ negativ
6 pat negativ negativ negativ negativ negativ
6 pNOS negativ negativ negativ positiv negativ
6 p35S-nptll - negativ negativ - -
6 pSSUAra-bar - negativ - - -
6 p35S-nptll - negativ - - -
gv-Zuckerriibe .
6 T120-7 negativ - - - -

Fortsetzung ndchste Seite
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Auswerte- | Parameter| Probe 1 Probe 2 Probe 3 Probe 4 Probe 5 Hinweis
nummer

weitere DNA| pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg pos/neg

6 gv-Raps Rf3 - negativ - - -

6 gv-Raps Rf2 - negativ - - -

6 gv-Raps Ms8 - negativ - - -

6 gv-Raps Rf1 - negativ - - -

6 gv-Raps Ms1 - negativ - - -
gv-Raps To- .

6 pas 19/2 - negativ - - -

6 gv-Raps T45 - negativ - - -

-Raps Libe- .

6 ?;Itor ps the - negativ - - -
gv-Raps Fal- .

6 con GS40/90 - negativ - i i
gv-Raps Fal- .

6 con GS40/90 - negativ - - -
gv-Raps Lau- .

6 rat - negativ - - -
gv-Raps OXY- .

6 235 - negativ - - -
gv-Raps OXY- .

6 235 - negativ - - -
gv-Raps .

6 DP73496 - negativ - - -
gv-Raps Lau- .

6 Tt - negativ - - -
gv-Raps Trie- .

6 rucin - negativ - - -

7 PAT Gen negativ negativ negativ negativ negativ

10 T45 negativ negativ negativ negativ negativ

10 Topas 19/2 negativ negativ negativ negativ negativ

10 MS8 negativ negativ negativ negativ negativ

10 RF3 negativ negativ negativ negativ negativ

10 Oxy235 negativ negativ negativ negativ negativ

10 73496 negativ negativ negativ negativ negativ

12 CruA (Raps) positiv positiv positiv positiv positiv
UGPase (Kar- . . . - ",

12 toffel) negativ negativ negativ positiv positiv

14 pat negativ negativ negativ negativ negativ

14 bar negativ negativ negativ negativ negativ

14 Soja positiv positiv positiv positiv positiv

14 Raps negativ positiv positiv positiv positiv

14 Mais negativ positiv positiv negativ positiv




Dezember 2019

DLA 34/2019 - GVO-Screening II (qualitativ)

5. Dokumentation

5.1 Angaben der Teilnehmer

Hinweis:
Ubersetzt

5.1.1 p-35S-Screening-Sequenz

Angaben in englischer Sprache wurden von DLA nach bestem Wissen ins Deutsche
(ohne Gewahr der Richtigkeit).

Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan-| Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . . .
Test-Kit oder Literatur . A Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W t° Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
Macherey Nagel
1 01.10.19 0,1% Nucleospin Food
Methode
2 11.09.19 36
Target- $2126 SureFood GMO | S1053 SureFood Pre
3 11.09.19 | Sequence /| 0.1% w/w . P |Real Time PCR, 45 Cycles
DNA Screen Advanced Kit
4 Hausinterne Methode Tagman real time PCR;
(SOP 0089) SOP0020
_ CONGEN Sure Food . . .
5  |30.09-11.10| p-35S </r€f EEA GMO SCREEN 4 plex | "2ch Kit o Z'aCherey' RealTime PCR L’gg g""iﬁ’r‘zﬁeg"ﬁms
P Art. Nr. $1226 9 9 9
1. Extraktion nach ASU
§ 64 LFGB L 15.05-1
(SDS/Guanidiniumchlorid
-Puffer mit Proteinase K,
Aufreinigung mittels Proben 2 und 4 sind
hap promega) mod. | DuplecReakime PCRmit| o LB O
6 16.09.19 p35S "~ . | ASU L 00.00-122, mod. TSN 45 Zyklen; 82 bp
Genomkopie 2. CTAB basiertes . ’ der Nachweisgrenze
. .. |Amplifikat; Ref. GTS 40-3-2
n Extrationsverfahren mit won 5-10
anschlieRender hapl.Genomkopien
Aufreinigung (iber
Wizard-Kit der Fa.
Promega (nach
Holzhauser et al., 2000)
7 17.9.19. 0,1 Prozent Hausmethode Hausmethode Hausmethode
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Saulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. 00/01% CTAB RealTime PCR LOD= N“lk Null-Elns
10 09.10.19 <0.01% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen| SPuren von GTS 40-
3-2 in Probe 2
11 24.09.19 10 Kopien ASU L 00.00-122 DN'w.s‘"am” mittels Real Time PCR
izard-Resin
. Real-Time PCR, 2x
Maxwell FFS Kit, 200 mg . i
12 12.09.19 0,1% | ASU L 00.00-122 mod. Einwaage, LightCycler480 Probes
Doppelbestimmung Mastermix, 45 Zyklen,
RefMat 0,1 % RRS
SureFood® GMO
35S-CaMV SCREEN 4plex Extraktion mit
13 27.09.19 Promotor <0,01 % 35S/NOS/FMV+IAC | SureFood® PREP Basic real-time PCR K00
(S2126), R-Biopharm / (81052)
Congen
GEN-IAL Simplex Easy
10 GEN-IAL genControl RT . . .
14 11.09.19 DNA Kopien/PCR Triplex | Spin Food Kit, 56 - Real-time PCR, 45 cycles

195ng/pl

15
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5.1.2 t-NOS-Screening-Sequenz

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- TestKit oder Literatur H|nwe|s<-? zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P Wi t° Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 01.10.19 0,1%
2 11.09.19 38
Target- $2126 SureFood GMO | $1053 SureFood Pre;
3 11.09.19 | Sequence /| 0.1% w/w 18P Real Time PCR, 45 Cycles
DNA Screen Advanced Kit
4 Hausinteme Methode Tagman real time PCR;
(SOP 0089) SOP0041
_ CONGEN Sure Food . . .
5 30.00-11.10|  t-NOS </ng EEA GMO SCREEN 4 plex | "3°h Kit ‘rf; zﬂla"herey' RealTime PCR L’:g Qﬂ”zﬁiﬁezm'}fg
P Art. Nr. $1226 9 g dureng
. . Probe 2 ist auffallig
5 :: I10 1 SIE.?(-tr(S+D\?V/i(23:21r;Id.- Duplex-Real-time PCR mit |im Spurenbereich an
6 16.09.19 tNOS Genonfk.o ie ASU L 00.00-122, mod. 2 s0 .(CTAB—Extr + 45 Zyklen; 84 bp der Nachweisgrenze
P T ’ Amplifikat; Ref. GTS 40-3-2 won 5-10
n Wizard) }
hapl. Genomkopien
7 17.9.19. 0,1 Prozent Hausmethode Hausmethode Hausmethode
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Saulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. 00/01% CTAB RealTime PCR
(daher p35S + tNOS
10 09.10.19 <0.01% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen| in Probe 2 schwach
positiv)
11 24.09.19 10 Kopien ASU L 00.00-122 DNA-Isolation mittels Real Time PCR
Wizard-Resin
Maxwell FFS Kit, 200 mg LiR;?:"izzggsmzb’; .
12 12.09.19 0,1% | ASU L 00.00-122 mod. Einwaage, ghth.yct
Doppelbestimmung Mastermix, 45 Zyklen,
RefMat 0,1 % RRS
SureFood® GMO
NOS SCREEN 4plex Extraktion mit
13 27.09.19 Terminator <0,01 % 35S/NOS/FMV+IAC | SureFood® PREP Basic real-time PCR K00
(S2126), R-Biopharm / (S1052)
Congen
10 GEN-IAL genControl RT
14 11.09.19 DNA Kopien/PCR Triplex |

15
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5.1.3 p-FMV-Screening-Sequenz

Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan- Nachweis- TestKit oder Literatur Hmwensg zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W t° Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 01.10.19 0,1%
2 11.09.19 36
Target- $2126 SureFood GMO | $1053 SureFood Prep
3 11.09.19 | Sequence/ | 0.1% w/w ) Real Time PCR, 45 Cycles
Screen Advanced Kit
-DNA
4 Hausinterne Methode Tagman real time PCR;
(SOP 0089) SOP0118
_ CONGEN Sure Food . . .
5 30091110 pFMy | 2 DNA | GMO SCREEN 4 plex | 2o it 1on Macherey- RealTime PCR | /o7 tarmelier Me
P Art. Nr. $1226 9 g durehg
6 Nachweis nicht
durchgefiihrt
7 17.9.19. 0,1 Prozent Hausmethode Hausmethode Hausmethode
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Séulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. 00/01% CTAB RealTime PCR
10 09.10.19 <0.01% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen
1 25.09.19 10 Kopien DNA-Isolation mittels Real Time PCR
Wizard-Resin
10 hapl. Maxwell FFS Kit, 200 mg LiRﬁti';'lere‘tggE'ng‘es
12 16.09.19 | Genomkopie ASU L 00.00-148 mod. Einwaage, ghihye
n Doppelbestimmung Mastermix, 45 Zyklen,
RefMat MON89788
SureFood® GMO
34S-FMV SCREEN 4plex Extraktion mit
13 27.09.19 Promotor <0,01 % 35S/NOS/FMV+IAC | SureFood® PREP Basic real-time PCR KO0
(S2126), R-Biopharm / (S1052)
Congen
10 GEN-IAL genControl RT
14 13.09.19 DNA Kopien/PCR Triplex VII
15
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5.1.4 p-NOS / nptIlI - Screening Sequenz (en)

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . " .
Test-Kit oder Literatur . R Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P Werto Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 01.10.19 0,1%
2 - -
Target- $2127 SureFood GMO | $1053 SureFood Prep
3 11.09.19 | Sequence/ | 0.1% w/w ; Real Time PCR, 45 Cycles
DNA Screen 2 Advanced Kit
4 Hausinteme Methode Tagman real time PCR;
(SOP 0089) SOP0912
_ CONGEN Sure Food . . .
5 30091110 pNOs | <2 PNA | GMO SCREEN 4 plex | "o Kitvon Macherey- RealTime PCR | /o7 Mitarbeltor Hle
opien Art. Nr. S1226 agel und Rg durchge
5 hapl 1. s.o. (SDS/Guanid.- Real-time PCR mit 45
pNOS-nptll - g Extr. + Wizard) Zyklen; 144-165 bp
6 19.09.19 Konstrukt Genor:kople ASUL 00.00-142, mod. 2. s.0. (CTAB-Extr. + Amplifikate; Ref. Topas
Wizard) 19/2
7
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Séulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. 00/01% CTAB RealTime PCR
10 09.10.19 <0.01% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen
11 25.09.19 10Kopien |  ASUL00.00-142 | DNVlsolation mitels Real Time PCR
Wizard-Resin
10 hapl. Maxwell FFS Kit, 200 mg LiRﬁ%'ET;Zggsmzb’; .
12 16.09.19 | Genomkopie ASU L 00.00-142 mod. Einwaage, ghttycl
n Doppelbestimmung Mastermix, 45 Zyklen,
RefMat EH92-527-1
SureFood® GMO
SCREEN 4plex Extraktion mit
13 27.09.19 | NPTIIGen | <0,01 % | BAR/NPTI/PAT/CTP2:C | SureFood® PREP Basic real-time PCR K00
P4 EPSPS (S2127), R- (S1052)
Biopharm / Congen
10 GEN-IAL genControl RT
14 11.09.19 DNA Kopien/PCR Pnos-nptll
15
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5.1.5 CTP2-CP4 EPSPS-Screening Sequenz

Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan- Nachweis- TestKit oder Literatur Hmwensg zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P W to Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 01.10.19 0,1%
2 - -
Target- $2127 SureFood GMO | $1053 SureFood Pre
3 11.09.19 | Sequence/ | 0.1% w/w ' "1 Real Time PCR, 45 Cycles
DNA Screen 2 Advanced Kit
4 Hausinteme Methode Tagman real time PCR ;
(SOP 0089) SOP0159
5
CTP2-CP4- | 5 hapl. 1 Séi'tr(S+D\f\/’§:radr;'d" Triplex-Real-time PCR mit
6 17.09.19 EPSPS |Genomkopie| ASU L 00.00-154, mod. ) 45 Zyklen; 88 bp
2. s.0. (CTAB-Extr. + . )
Konstrukt n ! Amplifikat; Ref. GT73
Wizard)
7
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Séulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. 00/01% CTAB RealTime PCR
10 09.10.19 <0.01% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen
1 25.09.19 10 Kopien | ASU L 00.00-154 DNA-Isolation mittels Real Time PCR
Wizard-Resin
Maxwell FFS Kit, 200 mg Lin%'Tl’;‘;ggsmzb"e .
12 16.09.19 0,1% | ASU L 00.00-125 mod. Einwaage, ghiycl
Doppelbestimmun Mastermix, 45 Zyklen,
PP 9 RefMat MON89788
V%:frg.?.g% SureFood® GMO
2um Herbizid SCREEN 4plex Extraktion mit
13 27.09.19 Toleranz- <0,01 % | BAR/NPTI/PAT/CTP2:C | SureFood® PREP Basic real-time PCR KO0
P4 EPSPS (S2127), R- (S1052)
Gen CP4 Biopharm / Congen
EPSPS P 9
10 GEN-IAL genControl RT
14 11.09.19 DNA Kopien/PCR Triplex |
15
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5.1.6 GVO-Zuckerrilbe (H7-1)

Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan- Nachweis- . . Hinweise zur Hinweise zur PCR- . - .
Test-Kit oder Literatur X R Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P Werto Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 07.10.19 0,1% CRL-Methode
2 17.09.19 37
3
4 Hausinterne Methode Tagman real time PCR;
(SOP 0089) SOP0143
5
20 hapl. | EURL-GMFF Verfahren |~ SE'Z'tr(S+D\?\,’§;’f‘cjr;'d" Real-time PCR mit 45
6 20.09.19 | H7-1 Event |Genomkopie| fir gwZuckerriibe H7-1, ) Zyklen; 108 bp Amplifikat;
2. s.0. (CTAB-Extr. +
n mod. . Ref. H7-1
Wizard)
7
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Saulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. CTAB RealTime PCR
10 09.10.19 e"emzﬁez'ﬁs < 0.045% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen
; EU RL GMFF DNA-Isolation mittels
11 07.10.19 10 Kopien CRLVL28/04VP Wizard-Resin Real Time PCR
12
13
10 GEN-IAL genControl RT
14 23.09.19 DNA Kopien/PCR H7-1 Beet Kit

15
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5.1.7 GVO-Kartoffel Amflora (EH92-527-1)

Auswerte- | Datum der |Ergebnisan-| Nachweis- TestKit oder Literatur Hmwensg zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P Werto Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-

-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 07.10.19 0,1% CRL-Methode
2 17.09.19 37
3
4 Hausinterne Methode Tagman real time PCR;

(SOP 0089) SOP0146
5
6 Nachweis nicht
durchgefiihrt
7
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Séulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. 00/01% CTAB RealTime PCR
10 09.10.19 e‘e”tzﬁez'ﬁs <0.02% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen
' EU RL GMFF DNA-Isolation mittels
1" 07.10.19 10 Kopien CRLVL09/05VP Wizard-Resin Real Time PCR
12 EURL-GMFF EH92-527-1
Kartoffel, 2006-09

13
14 23.09.19 DNA |1 Kopie/PCR| CENAL genControl RT

Amflora Kit

15
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5.1.8 GVO-Raps (GT73/RT73)
Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan- Nachweis- Test-Kit oder Literatur Hmwensg zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P Werto Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 07.10.19 0,1% CRL-Methode
2 17.09.19 37
3
4 Hausinteme Methode Tagman real time PCR;
(SOP 0089) SOP0006
5
1. s.o. (SDS/Guanid.- . .
10 hapl. . Real-time PCR mit 45
.| EURL-GMFF Verfahren Extr. + Wizard) . . .
6 20.09.19 | GT73 Event | Genomkopie fir gvRaps GT73, mod. | 2. s.0. (CTAB-Extr. + Zyklen; 108 bp Amplifikat;
n . Ref. GT73
Wizard)
7
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Séulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. 00/01% CTAB RealTime PCR
10 09.10.19 e"emzﬁez'ﬁs < 0.04% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen
’ EU RL GMFF DNA-Isolation mittels
11 26.09.19 10 Kopien CRLVL26/04VP Wizard-Resin Real Time PCR
12
GT73 Raps SureFood® GMO 4plex Extraktion mit
13 27.09.19 (MON- <0,01 % Canola | (52166), R- | SureFood® PREP Basic real-time PCR KO1
DODB73-7) Biopharm / Congen (S1052)
5 GEN-IAL genControl RT
14 23.09.19 DNA Kopien/PCR RT73-Canola Kit
15
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5.1.9 GVO-Raps (MON88302)
Auswerte- | Datum der |[Ergebnisan- Nachweis- Test-Kit oder Literatur Hmwensg zur Hinweise zur PCR- Sonstige Hinweise
nummer | Analyse gabe als grenze Extraktion Reaktion
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / | z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P Werto Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1 07.10.19 0,1% CRL-Methode
not known
2 17.09.19 yet (in
validation)
3
4 Hausinteme Methode Tagman real time PCR;
(SOP 0089) SOP0006
5
MONgg302 | 10hapl. | EURL-GMFF Verfahren 1 Séi'tr(S+D\?\l/§;‘;")'d" Real-time PCR mit 45
6 20.09.19 Genomkopie| fiir gvRaps MON88302, ) Zyklen; 101 bp Amplifikat;
Event 2. s.0. (CTAB-Extr. +
n mod. : Ref. MON88302
Wizard)
7
Proteinase/ Silika-
8 Hausmethode Séulchen/Real-Time PCR
9 09/Sept. 00/01% CTAB RealTime PCR
10 09.10.19 e"e“tzﬁez'ﬁs < 0.04% Hausmethode Macherey Nagel Food |Real Time PCR, 45 Cyclen
] EU RL GMFF DNA-Isolation mittels
11 07.10.19 10 Kopien CRLVLO9/11VP Wizard-Resin Real Time PCR
12
MONB88302
Raps SureFood® GMO 4plex Extraktion mit
13 27.09.19 (MON- <0,01 % Canola Il (82167), R- | SureFood® PREP Basic real-time PCR K01
88302-9) Biopharm / Congen (S1052)
5 GEN-IAL genControl RT
14 27.09.19 DNA Kopien/PCR| MON88302-Canola Kit
15
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5.1.10 Weitere Parameter (DNA)

Parameter Aus- |Datum der|Ergebnisan-| Nachweis- Test-Kit oder Hinweise zur Hinweise zur PCR- Sonstige
wertenr.| Analyse gabe als grenze Literatur Extraktion Reaktion Hinweise
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / |z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / Wert Anbieter / ASU-Methode | Clean-Up / DNA-Qualitat / phg_rese / Cyclen /An'plifikat—
-DNA DNA-Menge lange / Referenzmaterial
cry1Ab/Ac 1 01.10.19 0,1%
PAT 1 01.10.19 0,1%
p-35S-PAT 1 10.10.19 0,1%
BAR 1 01.10.19 0,1%
p-NOS 1 10.10.19 0,1%
Canola 2 11.09.19 36
CruciferinA
target
(CrucA)
Sugarbeet 2 11.09.19 36
Glutamase
A target
(GluA)
Potato 2 11.09.19 31,5
UGPase
target
pat target 2 11.09.19 35,43
CrylAb/Ac 2 11.09.19 37,26
target
Chloroplast 6 01.10.19 | Leu-tRNA- nicht ASU L 00.00-118, | 1. s.0. (SDS/Guanid.- |konventionelle PCR mit 35|  allgemeine
en-Leu- Gen ermittelt mod. Extr. + Wizard) Zyklen und Kontroll-PCR zum
tRNA- 2. s.0. (CTAB-Extr. + | Gelelektrophorese; ca. Nachweis von
Gensequen Wizard) 380-650 bp Amplifikat; | pflanzlicher DNA
z  (Plant Ref. Versch.
Kontrolle) Pflanzenarten
Weizen- 6 30.09.19 | waxy-D1- 10 hapl. lida et al., 2005 1. s.o0. (SDS/Guanid.- | Real-time PCR mit 45
Referenzge Gen Genomkopie Extr. + Wizard) Zyklen; 102 bp Amplifikat;
n n 2. s.0. (CTAB-Extr. + Ref. Weizen
Wizard)
3. CTAB basiertes
Extrationsverfahren mit
anschlieRender
Aufreinigung Uiber
QIAquick PCR
Purification Kit der Fa.
Qiagen (nach
Holzhauser et al.,
2000, modif.)
Kartoffel 6 13.09.19 UGPase 10 hapl. EURL-GMFF 1. s.o0. (SDS/Guanid.- | Real-time PCR mit 45
Referenzge Genomkopie|  Verfahren fiir gw Extr. + Wizard) Zyklen; 88 bp Amplifikat;
n n Kartoffel EH92-527-1, | 2. s.o. (CTAB-Extr. + Ref. EH92-527-1
mod. Wizard)
Brassicace 6 13.09.19 cruA 10 hapl. EURL-GMFF 1. s.0. (SDS/Guanid.- | Real-time PCR mit 45 |Die Proben 1, 3, 4|
ae (Raps) Genomkopie| Verfahren fiir gv-Raps Extr. + Wizard) Zyklen; 101 bp Amplifikat; und 5 sind
Referenzge n GT73, mod. 2. s.0. (CTAB-Extr. + Ref. GT73 auffallig im
n Wizard) Spurenbereich
unterhalb der
Nachweisgrenze
von 10
hapl.Genomkopie
n
Zuckerriibe 6 16.09.19 GS 10 hapl. EURL-GMFF 1. s.o0. (SDS/Guanid.- | Real-time PCR mit 45
Referenzge Genomkopie|  Verfahren fur gw Extr. + Wizard) Zyklen; 121 bp Amplifikat;
n n Zuckerriibe H7-1, mod.| 2. s.o. (CTAB-Extr. + Ref. H7-1
Wizard)
3. s.0. (CTAB +
QIAquick)
bar 6 17.09.09 bar 10 hapl. ASU L 00.00-154, | 1. s.o. (SDS/Guanid.- |Triplex-Real-time PCR mit
Genomkopie mod. Extr. + Wizard) 45 Zyklen; 60 bp
n 2. s.0. (CTAB-Extr. + Amplifikat; Ref. Ms8
Wizard)
pat 6 17.09.19 pat 5 hapl. ASU L 00.00-154, | 1. s.o. (SDS/Guanid.- |Triplex-Real-time PCR mit
Genomkopie mod. Extr. + Wizard) 45 Zyklen; 108 bp
n 2 Amplifikat; Ref. T45

. s.0. (CTAB-Extr. +
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Parameter Aus- |Datum der|Ergebnisan-| Nachweis- Test-Kit oder Hinweise zur Hinweise zur PCR- Sonstige
wertenr.| Analyse gabe als grenze Literatur Extraktion Reaktion Hinweise
Target- Kopien / % / ct. z.B. Extraktion / Enzyme / |z.B. Real Time PCR / Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / OPIe\';V tﬂ S| Anbieter / ASU-Methode Clean-Up / DNA-Qualitat / | phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA er DNA-Menge lange / Referenzmaterial
1. s.o. (SDS/Guanid.- . .
5 hapl. ) Real-time PCR mit 45
6 | 190919 | pNOS | Genomkopie| ASYL00.00-141, Extr. + Wizard) | 5\ jon: 04 bp Amplifikat;
mod. 2. s.0. (CTAB-Extr. +
n ; Ref. Topas 19/2
Wizard)
pNOS
1. s.o. (SDS/Guanid.- | Real-time PCR mit 45
6 20.09.19 p35S-nptll Gezn(l:i[g. ie (Eﬁt?mlirg ?T?(';LO-SSW Extr. + Wizard) Zyklen; 163 bis 294 bp
e Konstrukt P L y " | 2. s.0. (CTAB-Extr. + |Amplifikate; Ref. Trierucin-
n Reiting, 2010 i
Wizard) Raps
p35S-nptll
konventionelle PCR mit 45
1. s.o. (SDS/Guanid.- Zyklen und
pSSUAra-bar| 0,1 Prozent . Extr. + Wizard) Gelelektrophorese; 454
6 041019 P onstrukt | gwAnteil [SU G30-40-13, mod. o oTABExtr. + | bzw. 624 bp Amplifikat:
~ Wizard) Ref. Ms1xRf1 und
E:rs‘ UAra Ms8xRf3
1. s.0. (SDS/Guanid.- k°”"e"t§y”|3'('; Er?: mit 45
6 | 041019 | P30Sl |01 Prozent | g, 30 40,42 mog |, EXI Y Wizard) I eyeiektrophorese; 427-
Konstrukt gw-Anteil 2. s.0. (CTAB-Extr. + . K
; 553 bp Amplifikat; Ref.
Wizard) : )
p35S-nptll Laurat und Trierucin
1. s.0. (SDS/Guanid.-
Extr. + Wizard) konwentionelle PCR mit 45
nicht 2. s.0. (CTAB-Extr. + Zyklen und
6 07.10.19 |T120-7 Event ermittelt Hess et al.,, 2002 Wizard) Gelelektrophorese; 202 bp
gw 3.s.0. (CTAB + Amplifikat; Ref. T120-7
Zuckerriibe QIAquick)
T120-7
10 hapl. EURL-GMFF 1'22$€%%§Eﬂy* Real-time PCR mit 45
6 23.09.19 | Rf3Event |Genomkopie| Verfahren fiir gv-Raps ) Zyklen; 139 bp Amplifikat;
2. s.0. (CTAB-Extr. +
gvRaps n Rf3, mod. Wizard) Ref. Rf3
Rf3
10 hapl. EURL-GMFF 1. Séiir(iD\?v/i(z;;:jr;ld'_ Real-time PCR mit 45
6 23.09.19 | Rf2Event |Genomkopie| Verfahren fur gw-Raps ) Zyklen; 104 bp Amplifikat;
RE2. mod 2. s.o. (CTAB-Extr. + Ref. R
gv-Raps n » Mod. Wizard) '
Rf2
10 hapl. EURL-GMFF T SE")’('U<S+D\?V/§::1”)'C"' Real-time PCR mit 45
6 23.09.19 | Ms8 Event |Genomkopie| Verfahren fir gw-Raps ) Zyklen; 130 bp Amplifikat;
2. s.0. (CTAB-Extr. +
gvRaps n Ms8, mod. Wizard) Ref. Ms8
Ms8
10 hapl. EURLGMFF | " Sé?(ir(S»fD\?\//S:fdr;ld'- Real-time PCR mit 45
6 23.09.19 | Rf1 Event |Genomkopie| Verfahren fiir gv-Raps ) Zyklen; 113 bp Amplifikat;
2. s.0. (CTAB-Extr. +
gvRaps n Rf1, mod. Wizard) Ref. Rf1
Rf1
10 hapl. EURL-GMFF | " Ség'tr(SJ,D\?v/s:fdr;ld'_ Real-time PCR mit 45
6 23.09.19 | Ms1 Event |Genomkopie| Verfahren fur gw-Raps 2 ) Zyklen; 187 bp Amplifikat;
n Ms1 mod . s.0. (CTAB-Extr. + Ref. Ms1
gv-Raps ' : Wizard) ’
Ms1
10 hapl. EURL-GMFF Real-time PCR mit 45
6 27.09.19 TopEa\s/er:tQ/Z Genomkopie| Verfahren fiir gv-Raps 2. s.0. ﬁ;ﬁz—)Extr. * Zyklen; 95 bp Amplifikat;
gwRaps n Topas 19/2, mod. Ref. Topas 19/2
Topas 19/2
10 hapl. EURL-GMFF Real-time PCR mit 45
gvRaps 6 27.09.19 | T45 Event |Genomkopie| Verfahren fir gv-Raps | 2 S ﬁl’:%'zx"' " |zyklen; 123 bp Amplifikat;
T45 n T45, mod. Ref. T45
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Parameter Aus- |Datum der|Ergebnisan-| Nachweis- Test-Kit oder Hinweise zur Hinweise zur PCR- Sonstige
wertenr.| Analyse gabe als grenze Literatur Extraktion Reaktion Hinweise
Target- Kopien / % / ct z.B. Extraktion / Enzyme / |z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P Wi r: | Anbieter / ASU-Methode | Clean-Up / DNA-Qualitst / phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA e DNA-Menge lange / Referenzmaterial
. 10 hapl. Real-time PCR mit 45
6 27.09.19 %ifrGmmwmemuewmamm.zsaﬁgaa“+zmmwmmmmma
E_V;)Raiis n Ref. Liberator
iberator
Falcon
GS40/90 20 hapl. . Real-time PCR mit 45
6 | 27.09.19 | Ewent %mmwmmuewmamd“z%%ﬁgmmzwmm%mmmmw
gv-Raps (Intergrations n ’ Ref. Falcon GS40/90
Falcon ort 1/Avalon)
GS40/90
Falcon
GS40/90 20 hapl. . Real-time PCR mit 45
6 | 27.0919 | Ewent %mmwm%uewmamw.1EQTW$$“'amm%mmmm%
gv-Raps (Intergrations n ’ Ref. Falcon GS40/90
Falcon ort 2/Falcon)
GS40/90
fur Laurat
Event 5 hapl. . Real-time PCR mit 45
6 27.09.19 |spezifisches |Genomkopie|  Reiting, 2010 1.s.0. (SDS/Guanid.- | 10180 bp Amplifikat;
p35S-nptll n Extr. + Wizard) Ref. Laurat
gv-Raps Konstrukt
Laurat
10-20 hapl. Real-time PCR mit 45
6 30.09.19 Oé;ﬁf’s Genomkopie| Yang et al., 2008 | 2 S ﬁl’:ﬁf"”' * |zyklen; 124 bp Amplifikat;
%‘;535355 n Ref. OXY-235
g 5 hapl. Fa. Bayer/EURL- i Real-time PCR mit 45
6 30.09.19 OQ;? Genomkopie| GMFF Verfahren fir Zsaxgﬁfm”'amm1wmAmmma
%")‘(53555 n gwRaps OXY-235 Ref. OXY-235
10 hapl. EURL-GMFF Real-time PCR mit 45
6 30.09.19 DFI;Q;‘?G Genomkopie | Verfahren fir gv-Raps 2.0 6&1’:2-)&“' * Zyklen; 84 bp Amplifikat;
%‘;522’36 n DP73496, mod. Ref. DP73496
fur Laurat
Event 10 hal konventionelle PCR mit 45
spezifisches Pl Methodensammlung | 2. s.o. (CTAB-Extr. + Zyklen und
6 04.10.19 Genomkopie
T pNapin- n des LAG (AM015) Wizard) Gelelektrophorese; 314 bp
gwRaps BayTE Amplifikat; Ref. Laurat
Laurat Konstrukt
konwventionelle PCR mit 45
fur Trierucin | 150 hapl. Zyklen und
6 04.10.19 |spezifisches | Genomkopie Methodensammlung | 2. s.0. (QTAB-Extr. * Gelelektrophorese; 603 bp
des LAG (AM015) Wizard) ) .
plsC-Gen n Amplifikat; Ref. Laurat-
gw+Raps
Trierucin Amplifikat
PAT Gen 7 17.9.19. 0,1 Prozent Hausmethode Hausmethode Hausmethode
45 10 | 09.10.19 e"e”tzﬁez'ﬁs < 0.045% Hausmethode | Macherey Nagel Food | 2! T(';”;‘ler?R' 45
Topas 92| 10| 091019 e"e”tiﬁez'ﬁs < 0.045% Hausmethode | Macherey Nagel Food | &2 T(';r;‘;epr' 45
VIS 10 | 09.10.19 e"e”tiﬁez'ﬁs < 0.045% Hausmethode | Macherey Nagel Food | &2 Tlc;r;Z:nCR' 45
RE3 10 | 09.10.19 e"e”tzﬁez'ﬁs < 0.045% Hausmethode | Macherey Nagel Food | <&@ T'Cr;i:r?R' 45
Oxy235 10 | 09.10.19 e"emzﬁez'ﬁs < 0.045% Hausmethode | Macherey Nagel Food | <@ Tlc;n;Z:r?R’ 45
eventspezifis o Real Time PCR, 45
73496 10 09.10.19 ch < 0.04% Hausmethode Macherey Nagel Food Cyclen
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Parameter Aus- |Datum der|Ergebnisan-| Nachweis- Test-Kit oder Hinweise zur Hinweise zur PCR- Sonstige
wertenr.| Analyse gabe als grenze Literatur Extraktion Reaktion Hinweise
Target- Kopien / % / ct- z.B. Extraktion / Enzyme / |z.B. Real Time PCR/ Gelelektro-
Tag/Monat Sequenz / P! Wi nﬂ Anbieter / ASU-Methode | Clean-Up / DNA-Qualitdt / | phorese / Cyclen / Amplifikat-
-DNA e DNA-Menge lange / Referenzmaterial
20 hapl. Maxwell FFS Kit, 200 Lfﬁ%‘igf‘t:gﬁ’mzb’; .
12 11.09.19 |Genomkopie ASU G 30.40-6 mod. mg Einwaage, gnttycler
CruA n Dobpelbestimmun Mastermix, RefMat
(Raps) PP 9 Blumenkohlblatt
. Real-Time PCR, 2x
12 10.09.19 G;noo:fk% o EURL-GMFF EH92- Ma"n"q"e':z'i:n'f”s’a:'té 200 || ightCyclera80 Probes
UGPase e n P 527-1 Kartoffel mod. Do gelbestim?m‘m Mastermix, 45 Zyklen,
(Kartoffel) PP 9 RefMat EH92-527-1
10 GEN-IAL genControl
pat 141130919 | DNA -y bien/PCR|  RT Triplex VI
10 GEN-IAL genControl
bar 14 13.09.19 DNA Kopien/PCR RT Triplex VII
. 14 | 180919 | DNA | 1opg/PcR | CEN-AL First- Plant
Soja Triplex |
GEN-IAL First- Plant
Raps 14 18.09.19 DNA 10pg/PCR Triplex |
GEN-IAL First- Plant
Mais 14 18.09.19 DNA 10pg/PCR Triplex |
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5.2 Homogenitat

5.2.1 Mischungshomogenitdt vor der Abfiillung

Microtracer Homogenitatste st
DLA 34-2019 Probe 1

Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengroRe 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 Mg
Tracerzugabe 24,4 mg/kg

Analysenergebnisse:

Probe  Einwaage [g] l;i:g(ﬁll FFT? ;/'Ege]l

1 4,79 85 35,5

3 5,05 76 30,1

4 5,00 75 30,0

5 4,97 84 33,8

6 5,09 92 36,1

7 4,87 80 32,9

8 5,00 84 33,6

9 5,13 86 33,5
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 33,2 mg/kg
Mittelwert 82,8 Partikel Standardabweichung 2,22 mag/kg
Standardabweichung 5,54 Partikel rel. Standardabweichung 6,69 %
%2 (CHI-Quadrat) 2,60 Horwitz Standardabweichung 9,44 %
Wahrscheinlichkeit 92 % HorRat-Wert 0,71
Wiederfindungsrate 136 % Wiederfindungsrate 136 %

Microtracer Homogenitatste st
DLA 34-2019 Probe 2

Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengrolRe 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 Mg
Tracerzugabe 19,3 mg/kg

Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] FA)an:g(r?ll E: g;::g]l

1 4,82 50 20,7

3 5,03 46 18,3

4 5,05 52 20,6

5 5,00 56 224

6 5,09 54 21,2

7 4,84 53 21,9

8 5,06 53 20,9

10 5,00 52 20,8
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 20,9 mg/kg
Mittelwert 52,0 Partikel Standardabweichung 1,21 mg/kg
Standardabweichung 3,02 Partikel rel. Standardabweichung 5,81 %
%2 (CHI-Quadrat) 1,23 Horwitz Standardabweichung 10,1 %
Wahrscheinlichkeit 99 % HorRat-Wert 0,57
Wiederfindungsrate 108 % Wiederfindungsrate 108 %
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Microtracer Homogenitatste st
DLA 34-2019 Probe 3

Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
Teilchengroélle 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 Mg
Tracerzugabe 25,0 mg/kg
Analysenergebnisse:
Probe Einwaage [g] Zirzt:ﬁl ET? ;t/'::g]l

1 5,16 76 29,5

2 4,87 75 30,8

3 5,03 73 29,0

4 4,99 70 28,1

5 5,18 75 29,0

6 4,82 70 29,0

7 4,99 80 321

9 5,07 82 32,3
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 30,0 mg/kg
Mittelwert 75,1 Partikel Standardabweichung 1,58 mag/kg
Standardabweichung 3,96 Partikel rel. Standardabweichung 5,26 %
x? (CHFQuadrat) 1,46 Horwitz Standardabweichung 9,59 %
Wahrscheinlichkeit 98 % HorRat-Wert 0,55
Wiederfindungsrate 120 % Wiederfindungsrate 120 %
Microtracer Homogenitatste st
DLA 34-2019 Probe 4
Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
TeilchengroRe 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 Mg
Tracerzugabe 22,7 mg/kg
Analysenergebnisse:

Probe  Einwaage [g] ii:g(:ll Fﬁ? ;t/'::g]l

1 5,13 62 24,2

2 5,14 57 22,2

4 4,98 59 23,7

5 5,06 66 26,1

6 5,18 62 23,9

7 5,11 72 28,2

8 4,99 61 244

10 5,12 63 24,6
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 24,7 mg/kg
Mittelwert 62,8 Partikel Standardabweichung 1,79 mg/kg
Standardabweichung 4,54 Partikel rel. Standardabweichung 7,24 %
%2 (CHI-Quadrat) 2,30 Horwitz Standardabweichung 9,88 %
Wahrscheinlichkeit 94 % HorRat-Wert 0,73
Wiederfindungsrate 109 % Wiederfindungsrate 109 %
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Microtracer Homogenitatste st
DLA 34-2019 Probe 5

Gewicht Gesamtprobe 1,00 kg
Microtracer FSS-rot lake
Teilchengroélle 75-300 pm
Gewicht pro Partikel 2,0 Mg
Tracerzugabe 31,1 mg/kg

Analysenergebnisse:

Probe Einwaage [g] Zirzt:ﬁl ET? ;t;llzge]l

1 4,92 96 39,0

2 4,98 82 32,9

3 5,09 87 34,2

4 5,10 86 33,7

5 5,13 78 30,4

6 5,11 94 36,8

7 5,07 82 32,3

8 5,20 81 31,2
Poisson-Verteilung Normalverteilung
Probenanzahl 8 Probenanzahl 8
Freiheitsgrad 7 Mittelwert 33,8 mg/kg
Mittelwert 85,8 Partikel Standardabweichung 2,87 mag/kg
Standardabweichung 7,29 Partikel rel. Standardabweichung 8,49 %
%2 (CHI-Quadrat) 4,33 Horwitz Standardabweichung 9,42 %
Wahrscheinlichkeit 74 % HorRat-Wert 0,90
Wiederfindungsrate 109 % Wiederfindungsrate 109 %
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5.3 Informationen zur Eignungspriifung (EP)

Vor der LVU wurden den Teilnehmern im Proben-Anschreiben folgende
Informationen mitgeteilt:

EP-Nummer DLA 34-2019

EP-Name GVO-Screening Il (qualitativ): 5 Proben mit positiv/negativ Gehalten an
GVO-Kartoffeln Amflora (EH92-527-1), GVO-Raps (GT73, MON88302)
und GVO-Zuckerriiben (H7-1)

Probenmatrix* Proben 1-5: mégliche Zutaten: Mehle und Pflanzenpulver-Mischungen von

Kartoffel, Raps, Zuckerriibe und Weizenmehl

Probenzahl und

5 unterschiedliche Proben: je 10 g

Probenmenge

Lagerungsinformation Proben 1-5: trocken und dunkel, Raumtemperatur (Langzeit gek(ihlt 2 - 10
OC)

Verwendungszweck AusschlieBSlich fiir Laboruntersuchungen (Qualitétskontrollproben)

Parameter qualitativ: Screening Sequenzen - p-35S, t-NOS, p-NOS/nptll, p-FMV,

CP4EPSPS und spezifische Events - GVO-Kartoffeln Amflora (EH92-527 -
1), GVO-Raps (GT73, MON88302) und GVO-Zuckerriiben (H7-1)

Untersuchungsmethoden

Methode ist freigestellt

Hinweise zur Analyse

Die Untersuchung der Eignungspriifung soll entsprechend einer
laboriiblichen Routineanalyse vorgenommen werden.

Generell empfehlen wir vor der Analyse, insbesondere bei kleinen
Analyseeinwaagen, eine reprdsentative Probenmenge entsprechend guter
Laborpraxis zu homogenisieren.

Ergebnisangabe

Es kann fiir jede Probe 1 - 5 je ein Ergebnis pro Parameter ermittelt und in
die Ergebnisabgabe-Datei eingetragen werden

Einheiten

positiv / negativ (Nachweisgrenze: Kopienzahl oder Prozent)

Anzahl von
signifikanten Stellen

nur qualitative Angabe

Weitere Angaben: Zur Information kénnen weitere Angaben in der Ergebnisabgabedatei
gemacht werden.

Ergebnisabgabe Die Ergebnisabgabe-Datei wird per eMail iibermittelt an:
pt@dla-lvu.de

Abgabetermin Spétestens 11. Oktober 2019

Auswertebericht Der Auswertebericht wird voraussichtlich 6 Wochen nach Abgabetermin der
Ergebnisse fertiggestellt und per eMail als PDF-Datei zugesandt.

Koordinator und Dr. Matthias Besler-Scharf

Ansprechpartner der EP

* Die Kontrolle der Mischungshomogentitdt wird von DLA durchgefiihrt. Ggf. werden die Priifung der Gehalte, Homogenitét und
Stabilitét von EP-Parametern von DLA im Unterauftrag vergeben.
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6. Verzeichnis der Teilnehmer in alphabetischer
Reihenfolge

Teilnehmer / Participant Oort / Town Land / Country
SCHWEIZ
Deutschland
Deutschland
Deutschland
FRANKREICH
Deutschland
OSTERREICH
BELGIEN
Deutschland
Deutschland
Deutschland
Deutschland
Deutschland
GROSSBRITANNIEN
Deutschland

[Die Adressdaten der Teilnehmer wurden fiir die allgemeine Verdffentlichung des Auswerte-
Berichts nicht angegeben. ]

[The address data of the participants were deleted for publication of the evaluation
report.]
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son, P.J. Lowthian; Analyst, 120, 271-272 (1995)

Protocol for the design, conduct and interpretation of method performance
studies; W. Horwitz; Pure & Applied Chemistry, 67, 331-343 (1995)

.Recent trends in inter-laboratory precision at ppb and sub-ppb concentra-

tions in relation to fitness for purpose criteria in proficiency testing;
M. Thompson; Analyst, 125, 385-386 (2000)

The International Harmonised Protocol for the Proficiency Testing of Ana-
lytical Chemistry Laboratories; Pure Appl Chem, 78, 145 - 196 (2006)

.AMC Kernel Density - Representing data distributions with kernel density

estimates, amc technical brief, Editor M Thompson, Analytical Methods Com-
mittee, AMCTB No 4, Revised March 2006 and Excel Add-in Kernel.xla 1.0e by
Royal Society of Chemistry

.EURACHEM/CITAC Leitfaden, Ermittlung der Messunsicherheit bei analytischen

Messungen (2003); Quantifying Uncertainty in Analytical Measurement (1999)
GMP+ Feed Certification scheme, Module: Feed Safety Assurance, chapter 5.7
Checking procedure for the process accuracy of compound feed with micro
tracers in GMP+ BA2 Control of residues, Version: 1st of January 2015 GMP+
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Von 15 Teilnehmern haben mindestens ein Ergebnis eingereicht. Es wurden
5 Proben mit moglichen Gehalten an GVO-Zuckerribe, GVO-Kartoffel
und/oder GVO-Raps untersucht. Die Auswertung erfolgte qualitativ hin-
sichtlich der Screening-Sequenzen p-35S, t-NOS, p-FMV, p-NOS / nptII und
CTP2-CP4 EPSPS sowie der Events GVO-Kartoffeln Amflora (EH92-527-1),
GVO-Raps (GT73,MON88302) und GVO-Zuckerriiben (H7-1). Details zu den ein-
zelnen Parametern sind dem Auswertebericht zu entnehmen.

4 Teilnehmer hatten ihren Sitz im Europdischen Ausland (Frankreich,
GroBbritannien, Osterreich, Schweiz).




